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    λ2 sublcone S5, Exon A of AK: 50bp (partial)      Intron A of AK: 1862bp
λ2  GATCTTATCACACCAAATTCCAACCCCCAAAAGTTCCTGGCGTCGATGATGTAAGTTTGCTAAGTTGCCATTAGTTTTAC    80
      S  Y  H  T  K  F  Q  P  P  K  V  P  G  V  D  D

                     100                 120                 140                 160
λ2  GGATTGTCTTCTGTGTGAATGGCAAAGTATGGTTGTCATACCTCTAGTGGCTGTAGTTTCTTTATCGCTTTACATACATT   160

                     180                 200                 220                 240
λ2  TGCTGAAAACAAATTATCCTTATTGGTAATTAACATTGACCTCTCTATTGTTTCTAAACTGCGGAGAAATTTTCTGGGAG   240

                     260                 280                 300                 320
λ2  TTCAGCTTCCTAAACCAGAAAGTGGTGGTAATTAACTACCATTTTCCTTATTTAGTTTCTAAAGATAATATTTGGGGAGT   320

                     340                 360                 380                 400
λ2  TTAGGCGCGTTATTATGAGTCTCCCAATTTTATTTACTTGCTTAGGAAGTTCTTTCTCAAGGCACCTTTAACTTGTTCAA   400
                                                                          S5S1 -----

                     420                 440                 460                 480
λ2  TAATTAGCTGAAGGACGGTAGTTTCTGACCCTTAAAGTTTTCCAACGAAGTACCTGGTAAGATGGCTTTGTTTGGCTTAA   480
    ------------>

                     500                 520                 540                 560
λ2  AACTAGTTGTTGGTCTTATGTCTTACATCTCCAACGAGATCAGTGTTGTAAAAGCCATTGCTTGGTCGTGTAAACTGTTA   560

                     580                 600                 620                 640
λ2  AGTAATGAAGCAATGCAAAGGGAGGGGTTATCGCTTTCTGGGTGAAGCCATGCGGTTCAGAGAAATGGGTGCTTCAAAAC   640

                     660                 680                 700                 720
λ2  ATTGACACACATAGGTACTTTACATTTATAAAAAAACAATGAGACACATAGGGATCGTTTGGTAAGGATACATTAGAGAA   720

                     740                 760                 780                 800
λ2  AATAATGCATGCATTAGTTTTGTATATTACCAACACCTTGTTTGGCACACTTTTTCAACCTATGTATGGCTAATAGAAGC   800

                     820                 840                 860                 880
λ2  ATTATACACTCTATTTGGTATTATGCTATGCTATGCTGTTTGGGTTCTCCAAAAAGGATGCCGCTCCGTGTCGGATCCTT   880

                     900                 920                 940                 960
λ2  CGAAAATGAACTACTTTTCAAGGATCCGACATGTACTTGTCGATATTTTTGAAAAGTCCGATCAACAAAATTGCTATGTA   960

                     980                1000                1020                1040
λ2  TAACTAATACATGAAAAACTATGGTATTAGCAATGCAAGAGTTTTTAATGCATGCATTAGAAGGGTTAAAGACTCAATTG  1040
                          <------------------ S5F1           S5S2 ------------------

                    1060                1080                1100                1120
λ2  CCCCTCAAAACCATTTCCACGATATTTGTGGAGGATATTTTTGTAAACAAATAGTTTGTTTTAGTAATTATGCAATACAG  1120
    >

                    1140                1160                1180                1200
λ2  GTTATTTTTAATACACCAAACCAAACAATGCATTAACAGTGTTCTTAGCACAACAAATGTCAGTATTATTGATACACCCT  1200

                    1220                1240                1260                1280
λ2  ATTTAGCACTATTCTTATACACCCTACCAAACAACCCCACAAAAGAGAAGCTGTCAATTTTTTGAATCTCAACTCTCAGA  1280

                    1300                1320                1340                1360
λ2  GGTTAGGACTGATGTTGGCATAACTATAAATTTGATGCTGAAATTAGTAATTTTAATTGCAATTTGATTATTATATTATT  1360

                    1380                1400                1420                1440
λ2  AACTTAATATGTGTTGGATATATTTTTATTTTCCGTAAATTGTGCGCTTTATGTCAAAGAAGCTTTGTGCTTACTTCTGG  1440

                    1460                1480                1500                1520
λ2  CTATTTGTTACAAGTATAAACCTCGTCGCTTTTTGGTGCTTTTCGCTTTTAGAAACATTGCCAACAATTAACCATTTCCC  1520

          λ2 subclone S3                1560                1580                1600
λ2  TATCAAGAGCTCGATTTCTCAAAACAAACAAAAAGGAAACAAAAGATGTCGAGACAGTCTCAAGCCTTCAGTTATGTTGC  1600

                    1620                1640                1660                1680
λ2  ATGGGCACAGATATGTATGTAATGGACAAATTGCGTACAGCCGATATCCTTTGCCAGTGTATATGGATATATTAACGATT  1680



                    1700                1720                1740                1760
λ2  TGGAGTTCATAAATTCAAACTAACATAGAGCAACCTAGTCACAGTAAAGGAAAAATAATCATCAAAATCAATTCCGAATC  1760

                    1780                1800                1820                1840
λ2  TCAAATTTTAATCCGGGACCAGTCGTTCTTTAGTATTTCCTGTGAAGAAACAGTAGTGTATTTGAATTCATGTTGTAGCT  1840

                    1860                1880                1900            Exon B
λ2  AAAGATGATCAATGATATTAGTTATTCGAAAATATCATTGAGCGGTTTACTGATGTATCGTTCTGCATGCAGGTCACTGG  1920
                                                                            V  T  G

    of AK: 90bp     1940                1960                1980                2000
λ2  AGAGCCTTTAATTCAACGGAAAGATGATACTGCTGAGGTTCTCAAATCAAGGCTAGACGCATTTCACCGTCAAACTGAGC  2000
     E  P  L  I  Q  R  K  D  D  T  A  E  V  L  K  S  R  L  D  A  F  H  R  Q  T  E  P

      Intron B of AK: 466bp             2040                2060                2080
λ2  CGGTTTGTATTTACAGTTCATTCTTACTTTCTCTTAGTATTATAACTTGTATGTTTTATACTTTACCATAAGGATGTTCA  2080

                    2100                2120                2140                2160
λ2  GGATTTTAAAATTCGTTTTTAACTGTGAAGAAAAATTATCTAGTTCTTATTTCTAGACAAACAATTACTTCTGATATCCT  2160

                    2180                2200                2220                2240
λ2  CGGCAGTAGGATAACTATTCTGATTAAGATGTGTTATCTGAGTGCGCTTAAAGTGTCTATTGAAACAAAGATGTAGAATT  2240

                    2260                2280                2300                2320
λ2  ACTTGACCGTGAAATAGTGGATTAACAATTGTGGCAGTTAACCGAGTAGCAATAGACGCACAAGTATCTTACGATAACCT  2320

                    2340                2360                2380                2400
λ2  ATCCATTTGAGTATGAAAAACTTTGTTATATGAGCTACTATCAGCATTTTATGATATGACGGATAAATGTTTCTACTAAT  2400

                    2420                2440                2460        Exon C of
λ2  ATCTGCGTTATGCGTGCAAAAGGAAGTCAAGTTTATGCATGACCTTTTAAAATTGTTTGATAATGCAGGTAATCAATTAT  2480
                                                                        V  I  N  Y

    AK: 102bp       2500                2520                2540                2560
λ2  TATTCCACCAAAGGTGTTGTTGCAAGCCTTCATGCTGAGAAACCACCAAAGGAAGTTACTTCTGAGGTTAAAAATGTGTT  2560
    Y  S  T  K  G  V  V  A  S  L  H  A  E  K  P  P  K  E  V  T  S  E  V  K  N  V  L

           translation stop  intergene sequence: 1762bp     2620                2640
λ2  ATCTTCTTGAAAAAGATCATCTATCACAAGAAGATTGAGACATTTTTTTTTGTATTATCGGAAAAAAAATCTTTCTGATT  2640
     S  S  *

                    2660                2680                2700                2720
λ2  TTTTGTTGTGTTATCTGCGGCTTTTTGTGCAAGGCCCTGAGGAATTATTGTTTGTATGGGGAATTTTTGCTAATAATTTT  2720

                    2740                2760                2780                2800
λ2  AGAAATAACTCCACATTGGAATAATAATCCATATAAGCCAAATCTTAATTTGGGATTTGAGCATAGTTAATTGATATGTG  2800

                    2820                2840                2860                2880
λ2  ATTTGAGAATTATGTTTGGTTGTTGTAAAATGTAGATTATGCATCACCTTGATTAATGCTTCAAGAGGATTTTATTTTCT  2880

                    2900                2920                2940                2960
λ2  TTCGAAATTAATTAATTTCTTGATAATATATATTCCTTTTCCGGAAAGTTTGGTGGTATTAGAGGCGTTGGTTACGAAAA  2960

                    2980                3000                3020                3040
λ2  TATTTGGAAAAATTTCATAGTATAGCAAATATATGTGTTAATGTATTTATTATATATAGTTATAGTTAAAATAATCATAA  3040

                    3060                3080                3100                3120
λ2  TTTGCAGCTACACTAATTATTTAATAGCTATTATCCAATTTAGAAGTATATCGTCCAACAATTAATGTATTTCTAGGCTT  3120

                    3140                3160                3180                3200
λ2  AATTTTAGACATTGAATTTATTTATCTTTCTTTCCTCTTCCGTCTCTCCAATGGTCCTAAAATATCCAGAATATTTTAAG  3200

                    3220                3240                3260                3280
λ2  TAACTAAGCATAATTAACTATCTATCCAATCCAAACTCACACAAAACATCATGCATTTACTTTCTCAAGCTCAATCTAAA  3280



                    3300                3320                3340                3360
λ2  GGTCGAGAAATCATAGCCTACTGCAAAGCAGATTACGCACTCCAAATAACAAGTCTAGAGCTTTTTCTCTGTTGTATGAC  3360

                    3380                3400                3420                3440
λ2  CTCTGAACGCTATCGAAAAATAGTATCACAACGTCGACATAGTCGTTTAGACACCAAAAACACATTAATTAGAGATGTAT  3440

                    3460                3480                3500                3520
λ2  CAAAATTCGAGTCAAAATGGAAATGTGAGACTTACCCAGAAATTTCAGAATTGACTTGGTCAAAAGATCGGTTTAAGGTG  3520

                    3540                3560                3580                3600
λ2  TTCTACTAAACAAAATAAGGTGTTCCTCTTCTCACCTTCTCTCAAATGAAGTTATTATTTATACTAAATATATAAATAAA  3600

                    3620                3640                3660                3680
λ2  CGATTGAACATTTCATACATAAATTGTGGATAAAATCCATGTTGAAAAATAGACAAAAATTAGGGGGAGGACCAAAAATG  3680

                    3700                3720                3740                3760
λ2  CACTAATATTGCAAACATGAGGGACTATTACTGCTCCATGTGAAAACTCAAGAATGACTTTGGATCCTAATCCAAAGATA  3760

                    3780                3800                3820                3840
λ2  AGAGACTATTTTGGGCCTTTTCACCATTTGATATTCGATATTTCCCGAATACCAAATTATTTATTTAATGAAGGTCATCT  3840

                    3860                3880                3900                3920
λ2  GTCAACATATTCATTACTCATTAGTACAAGTTCAAAGAGAAAATTATAGAATAAGCATAAACAATCCAAATATATATGTT  3920

                    3940                3960                3980                4000
λ2  TTTTTATGTGTATCAATTTATTTTTCTTGATGTCTTCTCACTTGTCGATCCTCTATAATATTGTAGCCCTACATTAAAAA  4000

                    4020                4040                4060                4080
λ2  AATTAGAAATGATTGGAAAATTATTAGCAACTTTGTAATACCGTACCAAATCGAAGTTTAATTTACGGTCTACCAGTTTA  4080

                    4100                4120                4140                4160
λ2  CCGAATCACAATTTAAAAATTTGATATTTAATATCTACTTTTAACTATCAATTACCAATTATCAAATCCGAAAATTTGAA  4160

                    4180                4200                4220                4240
λ2  TATGGAATAATAAACACATAGTAGGGAAATATAGGAGGGTAAAGATTGCAGTTATTTCCCCTTCGAAAAAATTGGGATAT  4240

                    4260                4280                4300                4320
λ2  TTGTTTTTAAATCAACCCGTCAATGGCTTCCTCGTGTGCTTTTGCTATTGTTCATCTTGAGGGCTGCTGCTATTGATTCG  4320
                                                                        pot5prim ---

                urease translation start, Exon 1: 126bp     4380                4400
λ2  TGAGCCGAAAAAATGAAGTTGGCTCCAAGAGAAATAGAGAAATTGATGCTCCATAATGCTGGTTATCTTGCTCAAAAACG  4400
                M  K  L  A  P  R  E  I  E  K  L  M  L  H  N  A  G  Y  L  A  Q  K  R
    ------------------------->
          5prim ------------------->

urease-expres ------------------->

            λ2, subclone S4             4440                  Intron 1: 359bp   4480
λ2  TCTTGCTCGAGCTCAACTTCTTAACTATACTGAAGCCGTTGCTCTTATTGCAACTCAGGTATCCTATTATCCAAACATTT  4480
     L  A  R  A  Q  L  L  N  Y  T  E  A  V  A  L  I  A  T  Q

                    4500                4520                4540                4560
λ2  TTTATTTATTTATGTTTTTGAATGAAATCGACGTGAATGATACAGAATTTGTATAGAGGATTGAGTATAGTTGATAGAAA  4560
                    4580                4600                4620                4640
λ2  ATGTCACTTGTGTTATTTCCAATGATATGAGAATTTACAGAGCCGATTTCTATGGGATTGAGGTATGGTTGAATGATTGA  4640

                    4660                4680                4700                4720
λ2  TTGATTCGGTTACCTTTTTTATTTGTAAATCTAATGGTAAAGGTTCTAATTTTTGAAATTGTGTTGACTTTCAGAATATA  4720

                    4740                4760                4780                4800
λ2  TGGGGACTATATGATTCATCTACTATTTTATATGCTGATTATGCATAAAAAGTTGTAATATATTGTTGGAAGCTTATCTG  4800

                     Exon 2: 74bp       4840                4860                4880
λ2  TTATTGTGGCTTACTAGGTCTTAGAATTTGTCCGTGATGGAGATAAGAGTGTGGCTGAGCTGATGGATATCGGGAGACAA  4880
                     V  L  E  F  V  R  D  G  D  K  S  V  A  E  L  M  D  I  G  R  Q
                                                          S4F1 ---------------->



               Intron 2: 579bp          4920                4940                4960
λ2  TTACTTGGAAGGTATACTGCACATGACAGTAGATAGTATGTAGTTTAATGATCTTCTATGAGATTAATGCAACTCTTGCT  4960
    L  L  G  R

                    4980                5000                5020                5040
λ2  ATGTAAAGAAGAGCTTATAATTAATTGGAGAACAGTTTGCAAACAGGCCGATTGCATTCTTCTCTATTTTATAGAGGTGT  5040
                                                                               <----

                    5060                5080                5100                5120
λ2  CATCAAGCGAAAAAAACACTTCAAAGTTCCACCAGTCCATGTAAGAAAGCAAACAGTGTGAACTGACACAGGAAAGAGGT  5120
    ----------- S4S1

                    5140                5160                5180                5200
λ2  CGCAGGAAATAGAATAATTTGAGCATAGCAGTATCGTATGCATCAGCATTCAGATTGTTAAGTGTGACTTCTTGCAGAAA  5200

                    5220                5240                5260                5280
λ2  GGCTTGTTTGGGGTGTATATTTCTTGGTAAAAGAACACGACTGCCTTGGCACCAGGAAGTAAAAAGTCATGCACCTAGAA  5280

                    5300                5320                5340                5360
λ2  AATGGAAGAAGGGAATCAATTAATAAACATGGATGATGTAAAGAGTGCATCGTAAGAACTGTGCATGTTAATCGATTGTA  5360

                    5380                5400                5420                5440
λ2  GGTGAAATCAATATGAGTGGACTGAAATGCCTCAAAGAAAAAATTAATTTGAATGACTGCATGCTTTTGACGAAGATCAA  5440
                    5460          Exon 3: 46bp              5500                5520
λ2  TGGGCTTACAATTAACTTTTTTGTTGTCAGGAGACAAGTTCTTCCAACTGTTCCTCATCTGTTGGATTGTGTTCAGGTAC  5520
                                   R  Q  V  L  P  T  V  P  H  L  L  D  C  V  Q
                                      <------------------------ soyRACE2
                                                    S4F2 ----------------->

    Intron 3: 103bp                     5560                5580                5600
λ2  TACAGATGTCCCATTTTCTCTGTCTTTGATGATTCTTGTTGTCATGTTCATCTTCAGTTCAAGGTAGTTGGTGACTATTT  5600

                       Exon 4: 106bp                        5660                5680
λ2  CAGTGGTAATGTAATTTAGGTAGAGGGGACGTTTCCAGATGGAACAAAATTAATCACCATCCATGACCCTATAGCATGTG  5680
                       V  E  G  T  F  P  D  G  T  K  L  I  T  I  H  D  P  I  A  C  E

                    5700                5720     Intron 4: 723bp                5760
λ2  AAAATGGGAATCTGGATCTAGCTCTGCATGGTTCTTTCCTTCCTGGTAATCATCTCATATACTGGTTTTAGTATCTTCAA  5760
      N  G  N  L  C  L  A  L  H  G  S  F  L  P  V
                               <----------------- 5primR

                    5780                5800                5820                5840
λ2  CTGTAATTTTCTTCATTTGCAAGAAGTGTGGTTTCACTCTTCTCTATAGAAATAAATCTTATGGAAGAGGTACTCTTTGT  5840

                    5860                5880                5900                5920
λ2  ACATAAATTGTGTTGCAAACCTTATTTGACTAGTTAAAGAAAAAGGTTATATGACTAGAGTTTGAATATGGTGGAAGAAT  5920

                    5940                5960                5980                6000
λ2  TATTTCACTTGTATGAATAAGGTCCTCTAAATTGAGTTTGATGCTTGCTGACACACAGGGCTCCATCGTTGATTTGAATT  6000

         λ2 subclone S1                 6040                6060                6080
λ1  ------------------------------------------------------------------------------G     1
λ2  TCCCAGAGCTCATTTCTAATTGAATTTGGTGGGTATTCTGCCCTAATCTTAGAGTTTCTATTCACTGGCTCATCCCGCTG  6080

    λ1 subclone 37  6100                6120                6140                6160
λ1  AATTCTCCGGCCGACCCCCGTTCTGTCTCTCAGGACATGGTTTGGGAGGGCCTGACTGTCATCTAGAACAATTCTTCATG    81
λ2  AATTCTCCGGCC-ACCTCCGTTCTGTCTCTCAGGACATGGTTTGGGAGGGCCTGACTGTCATCTAGAACAATTCTTACTG  6159

                    6180                6200                6220                6240
λ1  GACTAAGAATTTCCCTCCTGCTGTGTGCAAAAATTTAGTGGTACTT---GCAAATAAAAATTCTGATCCTTTTAGACCCA   158
λ2  GAATAAGAATTTCCCTCCTTCTGTGTGCAGAAATTTAGTGGTACTTCTTGCAAATAAAAATTCTGATCCTTTTAGACCCA  6239

                    6260                6280                6300                6320
λ1  TATGATACCTAAACCTAGGTGTACTTGTAGCGGCTTCATTTGAGCTACCCTTTGTAATCTCTGAGCAAGTTTTGCCATAA   238
λ2  TATGATACCTAAACCTATGTGTACTTGTAGCGGCTTCATTTGAGCTACTCTTTGTAATCTCTGAGCAAGTTTTGCCATAA  6319



                    6340                6360                6380                6400
λ1  AGTGATATCGCCACCAAACTCTGGTAATTTCAGGAATATATTTAGCATTATGCTGTTTTGGAAGTGAATTATATTCGATA   318
λ2  AGTGATATCGCCACCGAACTCTGGTAATTTCAGGAATATATTTAGCATTATGCTGTTCTGGAAGTGAATTATATTCGATA  6399

                    6420                6440         Exon 5: 143bp              6480
λ1  AGAATCTATACTTTCACATACTTATTGTTTGAAAGGTATCATTGTGCAGTTCCTCCTCAGGAAAAGTTTCCGGTGATTGA   398
λ2  AGAATCTATACTTTCACATACTTATTGTTTGAAAGGTATCATTTTGCAGTTCCTCCTCAGGAAAAGTTTCCTGTGATAGA  6479
                                                       P  P  Q  E  K  F  P  V  I  E
                             37F1 ---------------------->

                    6500                6520                6540                6560
λ1  AGATAGCAAAATTCCTGGCCAGATGTGCTTTGGAGGTGGACTTATTGTCCTTAATCCTCAAAGAAAGGCAGTAATTCTCA   478
λ2  AGATAGCAAAATTCCTGGCCAGATGTGCTTTGGAGGTGGACTTATTGTCCTTAATCCTCAAAGAAAGGCAGTAATTCTCA  6559
     D  S  K  I  P  G  Q  M  C  F  G  G  G  L  I  V  L  N  P  Q  R  K  A  V  I  L  K

                    6580            Inton 5, λ1: 522bp, λ2: 521bp               6640
λ1  AAGTCACTAATACAGGTGACAGACCAATTCAGGTGTTTGTCTTTATTGAATTTCTTCCCTCCTTTATGCTTTACAACATT   558
λ2  AAGTCACTAATACAGGTGACAGACCAATTCAGGTGCTTGTCTTTATTGAATTTCTTCCCTCCTTTATGCTTTACAACATT  6639
      V  T  N  T  G  D  R  P  I  Q
                <------------------- 37R3

                    6660                6680                6700                6720
λ1  CCGCTACTTGACCCTGTAAGTCCACTCCTGACCCTCCTAAATGAATAATGAAAAGAAAAAAAATATGGAAAGATAGATAA   638
λ2  CCCCTACTTGACCCTGTAAGTCCACTCCTGACCCTCCTAAATGAATAATGAAAAGAAAAAAAGTATGGAAAGATAGATAA  6719

                    6740                6760                6780                6800
λ1  GACATTATTGGGAGAGAAATATTTGAGTGTCCTGTTAGATTCTGAGTTATGCCGAAGGTATCCTGCACGACTTACTAAAG   718
λ2  GACAGTATTGGGAGAGAAATATTTGAGTGTCCTGTTAGATTCTTAGTTATGCCGAAGGTATCCTGCATGACTTACTAAAG  6799

                    6820                6840                6860                6880
λ1  TATAGAAGGGGACATAGCTAGTGTAGTGATGCTACATCTGTTGCTGAAACGAGTTTCATATTATTTGACATAAATTGTTA   798
λ2  TATAGAAGGGGACATAGCTAGTGTAGTGATGCTACATCTGTTGCTGAAACGAGTTTCATATTATTTGACATAAGTTGTTA  6879

                    6900                6920                6940                6960
λ1  AGTTTTCTGCTTATTAGGTGACTGTAAGTTGCTAACTTCTGGATCATGTGCTTAGCCTGTTCCAAGTGCATGATCATGTT   878
λ2  AGTTTTCTGCTTATTAGGTGACTGTAAGTTGCTAACTTCTGGATCATGTGCTTAGCCTGTTCCAAGTGCATGATCATGTT  6959
                                                             37F2 ------------------

                    6980                7000                7020                7040
λ1  TCTCTCTTTAGAGATTTAGTATATTCAGTATCCAGATATACAATGGGGTTGACTGTCTTGAATGTATTTCTAATGAGTCA   958
λ2  TCTCTCTT-AGAGATTTAGTATATTCAGTATCCAGATATACAATGGGGTTGACTGTCTTGAATGTATTTCTAATGAGTCA  7038
    --->

                    7060                7080                7100              Exon 6
λ1  ATCTAAAGCTCCCAATCCCTCTTATTTGAAATGAAAAATGCGGAAAAGAGGTAACCGTACCATAATATTTACAGGTTGGC  1038
λ2  ATCTGAAGCTCCCAATCCCTCTTATTTGAAATGAAAAATGCAGAAAAGAGGTAACTGTACCATAATATTTACAGGTTGGC  7118
                                                                              V  G
                                                                                  <-
                                                                             Exon6 -
    111bp           7140                7160                7180                7200
λ1  AGCCACTACCACTTTATCGAGGTCAATCCATCCTTGATATTTGATCGATTGAGAGCACATGGCATGCGTCTAAATATACC  1118
λ2  AGCCACTACCACTTTATTGAGGTCAATCCATCCTTGATATTTGATCGAATGAAAGCACTTGGCATGCGTCTAAATATACC  7198
    S  H  Y  H  F  I  E  V  N  P  S  L  I  F  D  R  L  R  A  H  G  M  R  L  N  I  P
    -------------- 37R2C                            M  K     L
     37F1A -------------------->   Exon6SSp-F----------------->
    ------------------->

                    7220     Intron 6, λ1: 1227bp, λ2: 2986bp                   7280
λ1  TGCAGGAGCAGCCACGAGATTTGAAGTAAGACTTCTGACCCTTTTAGCTTTGAAGCAACACTTAACTTCATCTATGTCTT  1198
λ2  TGCAGGAGCAGCCACGAGATTTGAAGTAAGACTTCTGACCCTTTTAGCTTTGAAGCAACACTTAACTTCATCTATGTCTT  7278
     A  G  A  A  T  R  F  E

                    7300                7320                7340                7360
λ1  GCTTTTGCAAGGATGGGAAAAGTGTTGCAAAAGCAACAAACACATATCTTTCTTTTTCTGAAAATCTCTTCTGCCTGTAG  1278
λ2  GCTTTTGCAAGGATGGGAAA-GTGTTGCAAAAGCAACAAACACATATCTTTCTTTTTCTGAAAATCTCTTCTGCCTGTAG  7357



                    7380                7400                7420                7440
λ1  TAATCACTTTTTTAATATGGAAATATACATGGAATGGTGGAGTTACATACAACCATGCTTCTTGAGCTTGGTTCTGAATT  1358
λ2  TATTCACTTTTTTAATATGGAAATTTACATGGAATGGTGGAGTTACATACAACCATGCTTCTTGAGCTTGGTTCTGAATT  7437

                    7460                7480                7500                7520
λ1  AAGGTTTTCCTGAATTGGCTTGGGCATTGATTTGTGGGAGAGATTAATGCATTGGGGACATATTACTTTATCAGGAACAC  1438
λ2  AAGGTTTTCTTGAATTGGCCTGGGCATTGATTTGTGGGAGAGATTAATGCATTGGGGACATATTGCTTTATCAGGAACAC  7517
        ---------------->
Intron6SSp-F1

                    7540                7560                7580                7600
λ1  TAAACGAAAAAAAGGGATGTGTACAGGAGTCAAGCCACTCGTCTTGTTTGTGATTAAGCATCTAAAGATAGAGTAAATGA  1518
λ2  TAAACGAAAAAAAGGGATGTGTACAGGAGTCAAGCCACTTGTCTTGTTTGTGATTAAGCATCTAAAGATAGAGTAAATGA  7597
                                         <------------------- 37R2B               <=
                                                                                  old

                    7620                7640                7660                7680
λ1  GCTTGTTAGAGTGGGTTAGGGTCCCACATTGGTTGGGGAATGGACCGGTGGTTTTCTTATATGGACTTGGGCAATCCTTT  1598
λ2  GCTTGTTAGAGTGGGTTAGGGTCCCACATTGGTTGGGGAATGGACCGGTGGTTTGCTTATATGGACTTGGGCAATCCTTT  7677
    ==><========================== old long terminal repeat ========================
    direct repeat of host DNA

                    7700                7720                7740                7760
λ1  CCCTCATGAGCTAGTTTTTGAGGTTGAGTTAGGCTCAAGTACCATATCTTACATGGTATC--------------------  1658
λ2  CCCTCATGAGCTAGTTTTTGGGGTTGAGTTAGGCCCAAGTACCATATCTTACATGGTATCTGTTAGAATAGGAATATGTT  7757
    ====================================================>  <===><===================
                      S1F ----------------> (see 9656)     direct repeat of host DNA
                                    RTP left ----------------------->
                                                       LTR left --------------------

                    7780                7800                7820                7840
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGTTTATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGTTTATACAATCCTATTAGAATA  7837
    ========================= left long terminal repeat (LTR) ======================
    ----->

                    7860                7880                7900                7920
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  CGAATAGGTTTATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGAATAGAAATACTAAATAGTATCCTACTTGGTAAAGGATTGTA  7917
    ================================================================================

                    7940                7960                7980                8000
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TTCTAGTGTCTATAAATAGGGTTTCAATATAATAATGTAAATAACACAATTCAATAATATTATTTTCCTATATCTCTCAC  7997
    ================================================================================
                                                             retro-RT-for ----------
                                                             <----------------------
                                                                           LTR right

                    8020                8040                8060                8080
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  ATGGTATCAGAGCCTCTACGAACTTGGTAGAGAATTAATAAGCTTCCGCTGCCGGCGGGTGGCACCCATATATGCTGCCC  8077
    >  < put. PBS >
    ---------->
            <----------------- S1R

                    8100                8120                8140                8160
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  GTCTGGCCAATGATTATGTTAGCAAAAGTTGGGTCACCATGCATCATTCTAGTGACTACGTTCTTATATCTAATTTGTGT  8157
                                      <==================== repeat a ===============

                    8180                8200                8220                8240
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  AGCACCGTGCCATTATTCCGGTGACTACTTTTTCATATTTAATTTGTGTAGCACTGTGCCATCATTCTGGTGACTACTTT  8237
    =><==================== repeat b =================><=================== repeat c



                    8260                8280                8300                8320
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TTCATATCTAGTTTGTGTAGTACTGTGCCATCATTCCAGTGACTACTTTTTCATATATAATTTGTGTAGCACCGTGCCAT  8317
    ===================><==================== repeat d =================><==========

                    8340                8360                8380                8400
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  CCTTCCGGTGACTACCTTTTTTTGCATATCTGATTTGCGTAGCACCGTGCATCTCTCCGGACTACTTTTCATATTTAATT  8397
    ========== repeat e =====================><==================== repeat f =======

                    8420                8440                8460                8480
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TGTGTAGTACCGTGAATTTTTCCGAACTATTTCTCATATCTGAGTAGCATAGCATCATGTGTCTTTTCAGTGACTCAGAT  8477
    ======><=================== repeat g ==============><================== repeat h
                                                  <------------------ retro-RT-rev

                    8500                8520                8540                8560
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TTGATTTGCATAGTTCATTCGTCTTTCCGGTGACTCCTTAAATCTAATTTGCATAGGGTTGTGCCATCATTCCAACCCTA  8557
    ============><================== repeat i =============><============== repeat A

                    8580                8600                8620                8640
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  CCCGTATAATTTTTCTTTTTCAGTAGGGTTGTGCCATCATTCCGACCCTACCCATATTATTTTTCTTTTTCAATGGGGTC  8637
    =========================><==================== repeat B ==================><===

                    8660                8680                8700                8720
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  GTTCCATCTATTCGAACTATCCTATATAATTTCTATTTTCTAGTTGGGTCGTGACATCATTCCGACCCTATCCATATAAT  8717
    ================= repeat C ==================><====================== repeat D =

                    8740                8760                8780                8800
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TTTATTTCTTAGATTGTGACTACTTTTAGCCATCAAATCTAATACTCCGACATATGAGCATGTTCCGGCCAATTTTTTCG  8797
    ===========>                                                    <==== repeat j =

                    8820                8840                8860                8880
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  GTGACTTGTTTAATATCGACTCATCTATTGATTCCAACCATATACTTTATACTAGATTTTGAGCACTTTGTTGCTTAGGG  8877
    ==========>                                   <=================================

                    8900                8920                8940                8960
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  GGAGTTTAGTAGCCTAGTATGTTGATTACGTAAGTCACTCTATGGTCTGAAACAGTCTTTGCAAGCTTGGTTTGGGAAGT  8957
    ====================== homology to reverse transcriptase =======================

                    8980                9000                9020                9040
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TCCAACACTGTAATTTTATCACTGTGTTTTATCGCATTATGCATCAAATTCAGTATTTCATGAGAAGATTAAGCACATTG  9037
    ==================================><========== homology to RNAse H (repeat 1)===

                    9060                9080                9100                9120
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  AGATTGACTGATATTATGCATCAAATCCAGTATTTAATGAGAAGACAAGCACATTGAGATTGACTATCAATTTTGTGAAG  9117
    =======>    <========== homology to RNase H (repeat 2) ========><== repeat k ==>

                    9140                9160                9180                9200
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TCGACTGTTCAACTTGTAGATATCTCACCAAGCCCCTCATTGGTCCTCGTATTAATTACATATGTAACAAGCTAGGTACA  9197

                    9220                9240                9260                9280
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  TGAATTGTATGCACTAGCTTGAGGGGGAGTGTTAGAATAGGAATATGTTTATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGTTT  9277
                        <put.PPT><==================================================
                        LTR left ------------------------->



                    9300                9320                9340                9360
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  ATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGTTTATACAATCCTATTAGAATAGGAATAGGTTTATACAATCCTATTAGAATAG  9357
    ======================== right long terminal repeat (LTR) ======================

                    9380                9400                9420                9440
λ1  --------------------------------------------------------------------------------     -
λ2  GAATAGGAATAGAAATACTAAATAGTATCCTACTTGGTAAAGGATTGTATTCTAGTGTCTATAAATAGGGTTTCAATATA  9437
    ================================================================================

                    9460                9480                9500
λ1  -------------------------------------------------------AAAGCCAAGTCCTTCCACGTCTGGG  1683
λ2  ATAATGTAAATAACACAATTCAATAATATTATTTTCCTATATCTCTCACAGTATCAAAGCCAAGTCCTTCCATGTCTGGG  9517
    =================================================><===>
                                                       direct repeat of host DNA
                              <----------------------- LTR right
                                                    <------------------ RTP right

    insertion site of LINE element in OCR
                   ‡                    9560                9580                9600
λ1  CCCAGACATGTTATATTTTCCACGCTCCAATTGGGTCTTGGCGGTGTTAGAGTGGGTTAGAGCCTCAAATTGGTTGGGAA  1763
λ2  CCCCT--ATGTTATATTTTCCACGCTCCAATTGGGTCTTGGCGGTGTTAGAGTGGGTTAGAGCCTCAAATTGGTTGGGAA  9595
      <----------------------Intron6SSp-R1      <===================================

                    9620                9640                9660                9680
λ1  ATGGACTAGTGGTCTGTTATATGGACTTGAACAATTCTCCCCTAATGAGCTAGTTTTTGGGGTTGAGTTAGGC-------  1836
λ2  ATGGACTAGTGGTCTGTTATATGGACTTGAACA-TTCTCCCCTCATGAGCTAGTTTTTGGGGTTGAGTTAGGCGGTTAGG  9674
    =========================== old long terminal repeat ===========================
                                                             S1F ------------

                    9700                9720                9740                9760
λ1  -CCAAGTGTCATATCTTTACAAAGCTAATGGCTCCACATAGTAAATTTGTGGAGAAAGATACCTGTAAGAATAGGCTACC  1915
λ2  CCCAAGTGTCATATCTTTACAAAGCTAATGGCTCCACATAGTAAATTTGTGGAGAAAGATACCTGTAAGAATAGGCTACC  9754
    ====================><===>
                         old direct repeat of host DNA
     ----> (see7690)                      37F3 ------------------->

                    9780                9800                9820                9840
λ1  TACCTTTTATAGAGCATGTACCTGAGATGTCTAAAGAGCTAGTTTATGTTATAGTTTCATCAAATTTTTGATTTGGAACT  1995
λ2  TACCTTTTATAGAGCATGTACCTGAGATGTCTAAAAAGCTAGTTTATGTTATAGTTTCATCGAATTTTTGATTTGGAACT  9834

                    9860                9880                9900                9920
λ1  AAAAAGCTCCTTGATGAAGAACAACAAATTGACATAATACCCCAGGTTAAAGTAGTCTAAAAAGGCATCAATATTGAACA  2075
λ2  AAAAAGCTCCTTGATGAAGAACAACAAATTGACATAATACCCCAGGTTAAAGTAGACTAAAAAGGCATCAATATTGAACA  9914

                    9940                9960                9980               10000
λ1  GAGAACTTGTCAAATATTTGATTGACAGAAAATTAACAGTATTGTTTGAGAGTAATTGAAGAAGATTCTTTCCATTGGAT  2155
λ2  GAGAACTTGTCAAATATTTGATTGACAGAAAATTAACAGTATTGTTTGAGAGTAATTGGAGAAGATTCTTTCCATTGGAT  9994

                   10020               10040               10060               10080
λ1  ATCCTTCCATTTCCAGTACTGGTTAGAAATGAAATAGCGTGCATAAATTAAGCAGTCACCTATCCATGCATAGATGCTTT  2235
λ2  GTCCTTCCATTTCCAGTACTGGTTAGAAATGAAATAGCGTGCATAAATTAAGCAGTCACCTTTCCATGCTTAGATGCTTT 10074
                      <----------------------- 37R2              <-----------------
                                                                       Intron6SSp-R3

                   10100               10120               10140               10160
λ1  TATATTTGCTCATCTCCAGTCATGTCCTTTATCTTGTGAAGTACTGGTGCTCAAACATGTTAATCAAATTTGACATTTCT  2315
λ2  TATATTTGCTCATCTCCAGTCATGTCCTTTATCTTGTGAAGTACTGGTGCTCAACTATGTTAATCAAATTTGACATTTCT 10154

                   10180               10200               Exon 7: 164bp       10240
λ1  CTTCCATTTCTGCTGGCTTATGATTGGAGTTGACAAATGTTCATCACTTTTTTAGCCAGGAGAAACAAGAAGTGTTGTTC  2395
λ2  CGTCCATTTCTGCTGGCTTATGATTGGAGTTGACAAATGTTCATCACTCTTTTAGCCAGGAGAAACAAGAAGTGTTGTTC 10234
                                                           P  G  E  T  R  S  V  V  L



                   10260               10280               10300               10320
λ1  TTATTGGGATTAGTGGCAAAAAAGTGATCAGAGGAGGTAATGCAATTGCTGATTGTCCCGTTGATGATGCAAAAGTTATG  2475
λ2  TTATTGGGATTAGTGGAAAAAAAGTGATCAGAGGAGGTAATGCAATTGCTGATTGTCCAGTTGATGATGCAAAAGTTATG 10314
      I  G  I  S  G  K  K  V  I  R  G  G  N  A  I  A  D  C  P  V  D  D  A  K  V  M
                                                              <--------------------
                                                                          Exon7SSp-R

              λ2 subclone S2           10360                   Intron 7, λ1: 112bp,
λ1  ACATTAATGGGAGCTCTAAGTGAAGGAGGATTTGGTCATTTGGAAGAGCCAAATTCAAGGTCTGGTAGTATTGTTA----  2551
λ2  ACATTAATGGGAGCTCTAAGTGAAGGAGGATTTGGTCATTTGGAAGAGCCAAATCCAAGGTCTGGTAGTATTGTTACACT 10394
    T  L  M  G  A  L  S  E  G  G  F  G  H  L  E  E  P  N  S  R
                                                          P

    λ2: 117bp                          10440               10460               10480
λ1  -ACTTTTTTCTCTTGGAACTTCCCTGAGAATTTTTGTTGCTTAATTAATGTAGCTGCGAGAAAAAGGGATATCTTAGCTT  2630
λ2  AACTTTTTTCTCTTGGAACTTCCCTGAGAATTTTTGTTGCTTAATTAATGTAGCTGCGAGAAAAAGGGATATCTTAGCTT 10474

                    Exon 8: 370bp      10520               10540               10560
λ1  GAAAAATATTTTGCAGGGAAGGTGTTGTAGGAGAAGAATCTTGCTTTTCGTTTTCGATGACTCATGAGGAATATGCCAAC  2710
λ2  GAAAAATATTTTGCAGGGAAGGTGTTGTAGGAGAAGAATCTTGCTTTTCGTTTTCGATGACTCATGAGGAATATGCCAAC 10554
                     E  G  V  V  G  E  E  S  C  F  S  F  S  M  T  H  E  E  Y  A  N
               37F4 ----------------->

                   10580               10600               10620               10640
λ1  ATGTTTGGCCCCACTACTGGAGACAGAATACGTCTGGGTGACACAGACCTGTTTGCTGAAATTGAGAAAGACTTTGGTAT  2790
λ2  ATGTTTGGCCCCACTACTGGAGACAGAATACGTCTGGGTGACACTGACCTGTTTGCTGAAATTGAGAAAGACTTTGGTAT 10634
    M  F  G  P  T  T  G  D  R  I  R  L  G  D  T  D  L  F  A  E  I  E  K  D  F  G  I

                   10660               10680               10700               10720
λ1  CTTTGGTGATGAGTGCGTGTTTGGGGGTGGAAAAGTTCTACGAGATGGAATGGGTCAGGCGTGTGGATATCCTCCAGCAG  2870
λ2  CTTTGGTGATGAGTGCGTGTTTGGGGGTGGAAAAGTTCTAAGAGATGGAATGGGTCAGGCGTGTGGATATCCTCCAGCAG 10714
     F  G  D  E  C  V  F  G  G  G  K  V  L  R  D  G  M  G  Q  A  C  G  Y  P  P  A  D
           <----------------- Exon8         <------------------- 37R1

                   10740               10760               10780               10800
λ1  ATTGTTTGGATACTGTTATAACAAATGCTGTAGTGATTGACTATACAGGAATTTTCAAGTGTGATATTGGAATTAAAGAT  2950
λ2  ATTGTTTGGATACTGTTATAACAAATGCTGTAGTGATTGACTATACAGGAATTTTCAAGTGTGATATTGGAATTAAAGAT 10794
      C  L  D  T  V  I  T  N  A  V  V  I  D  Y  T  G  I  F  K  C  D  I  G  I  K  D
                                                         A1 ------------------------
                                                         C1 ------------------------

                   10820               10840               10860      Intron 8: 75bp
λ1  GGTCATATTGTTTCCCTTTGTAAGGCAGGTAACCCAGATATCATGGATAGTGATGCGATAATTGGGGTAAGTCGGGAATA  3030
λ2  GGTCATATTGTTTCCCTTTGTAAGGCAGGTAACCCAGATATCATGGATAGTGATGCGATAATTGGGGTAAGTCTGGAATA 10874
    G  H  I  V  S  L  C  K  A  G  N  P  D  I  M  D  S  D  A  I  I  G
    ->  ------------------------>
    ->            F843

                   10900               10920                     Exon 9: 109bp
λ1  TTATGATGATAAGTTGCCAGAAGGCACTAGAATGTGAAGCTAATGACTCGTGATCTTTCAGGTTAACACTGAGGTTATTG  3110
λ2  TTATGATGATAAGTTGCCAGAAGGCACAAGAATGTGAAGCTAATGACTCGTGATCTTTCAGGTTAACACTGAGGTTATTG 10954
                                                                 V  N  T  E  V  I  A

                   10980               11000               11020               11040
λ1  CAGGCGAAGGAATGATTGTAACAGCAGGAGCTATAGATTGTCATGTGCACTTTATATGCCCTCAACTGGCATATGAGGCA  3190
λ2  CGGGCGAAGGAATGATTGTAACAGCAGGAGCTATAGATTGTCATGTGCACTTTATATGCCCTCAACTGGCATATGAGGCA 11034
      G  E  G  M  I  V  T  A  G  A  I  D  C  H  V  H  F  I  C  P  Q  L  A  Y  E  A
                                 <----------------- S2R
                                            λ1 subclone 23

Intr. 9, λ1: 828bp, λ2: 835bp  λ3 subclone 23-17
λ1  ATATCAAGTGGTAAATTTTATAATTTATATTGTATTTTTAGAATTCCCTTCGAAAATTGCCAATACTA--TTTTTGTTTT  3268
λ2  ATATCAAGTGGTAAATTTTATAATTTATATTGTATTTTTAGAATTCCCTTCGAAAATTGCCAATACATATTTTTTGTTTT 11114
λ3  ----------------------------------------GAATTCCCTTCGAAAATTGCCAATACATATTTTTTGTTTT    40
    I  S  S  G



                   11140               11160               11180               11200
λ1  TACGTTTTTGTAGAATGTTTATGTAACAACTGTGTATAGCTAGATCTGTAAACAATAGGATACCCCATGCTCTTGTAGTG  3348
λ2  TACGTTTTTGTAGAATGTTTATGTAACAACTGTGTATAGCTAGATCTGTAAACAATAGGATACCCCATGCTCTTGTAGTG 11194
λ3  TACGTTTTTGTAGAATGTTTATGTAACAACTGTGTATAGCTAGATCTGTAAACAATAGGATACCCCATGCTCTTGTAGTG   120

                   11220               11240               11260               11280
λ1  TTCCAAAATTATGTAATTAACTCCTGTCTTTGATAGGTACGATCACTACCAAACTGAGCATATTTTCTCTCGTGTTTGGT  3428
λ2  TTCCAAAATTATGTAATTAACTCCTGTCATTGATAGGTATGATCACTACCAAACTGAGCATATTTTCTCTCTTGTTTGGT 11274
λ3  TTCCAAAATTATGTAATTAACTCCTGTCATTGATAGGTATGATCACTACCAAACTGAGCATATTTTCTCTCTTGTTTGGT   200

                   11300               11320               11340               11360
λ1  GTTCTTCTGGAGATTCAATTTGATCGAATGTTGGAGACTATTGTTGCTTTTTTTTTTTTTCTCTCCCTTCCTTTTTTGTG  3508
λ2  GTTCTTCTGGAGATTCAATTTGATCGAATGTTGGAGACTATTGTTGCTTCTTTTTTTTT-CTCTCCCTTCCTTTTCTGTG 11353
λ3  GTTCTTCTGGAGATTCAATTTGATCGAATGTTGGAGACTATTGTTGCTTCTTTTTTTTT-CTCTCCCTTCCTTTTCTGTG   279

                   11380               11400               11420               11440
λ1  TGATATGGTCTTAACTCACCTTCAGAAGAGACCTCAAAGATTTTGGCAGCTGTAAGTTATTATTCATCTGCAATGAAAAA  3588
λ2  TGATATGGTCTTAACTCACCTTCAGAAGAGACCTCAAAGATTTTGGCAGCTGTAAGTTATTATTCATCTGCAATGAAAAA 11433
λ3  TGATATGGTCTTAACTCACCTTCAGAAGAGACCTCAAAGATTTTGGCAGCTGTAAGTTATTATTCATCTGCAATGAAAAA   359

                   11460               11480               11500               11520
λ1  TGTAC------TGGGATGCAGTGTAAATGCTGATAGTCATTCTAAGTATGAGATTTAATGTTAGATGATGTTGGTTGGTT  3662
λ2  TGTACATATGCTGGGATGCAGTGTAAATGCTGATAGTCATTCTAAGTATGAGATTTAATGTTAGATGATGTTGGTTGGTT 11513
λ3  TGTACATATGCTGGGATGCAGTGTAAATGCTGATAGTCATTCTAAGTATGAGATTTAATGTTAGATGATGTTGGTTGGTT   439
           23F1 ------------------->

                   11540               11560               11580               11600
λ1  GATGCTCTACTTTTGGATCTAAGCTAATTATGAAAAAGGGTTAGTAATCCGAGGTTTTGGCAGTCCATCCATAAACTAAT  3742
λ2  GATGCTCTACTTTTGGATTTAAGCTAATTATGAAAAAGGGTTAGTAATCCGAGGTTTTGGCAGTCCATCCATAAACTAAT 11593
λ3  GATGCTCTACTTTTGGATTTAAGCTAATTATGAAAAAGGGTTAGTAATCCGAGGTTTTGGCAGTCCATCCATAAACTAAT   519

                   11620               11640               11660               11680
λ1  TTGTTTAACTGTCTTAATATTGACGGAACCACATGCATTCGGATGCTATAAGGATCATTTTGTCATATGGGCAATCAGAT  3822
λ2  TCGTTTAACTGACTTAATATTGATGGAACCACATGCATTCGGATGCTATAAGGATCATTTTGTCATATGGGCAATCAGAT 11673
λ3  TCGTTTAACTGACTTAATATTGATGGAACCACATGCATTCGGATGCTATAAGGATCATTTTGTCATATGGGCAATCAGAT   599

                   11700               11720               11740               11760
λ1  CTGCAACCTGAAGTAGATGAGGCTTTATATGAGCTGTTTCCCCAACAGGCAGAGTCTTAAGCTTGCTTTTTGTAGTTCTA  3902
λ2  CTGCAAGCTGAAGTAGACGAGGCTTTATATGAGCTGTTTTCCCAACAGGCTGAGTCTTAAGCTTGCTTTGTGTAGTTCTA 11753
λ3  CTGCAAGCTGAAGTAGACGAGGCTTTATATGAGCTGTTTTCCCAACAGGCTGAGTCTTAAGCTTGCTTTGTGTAGTTCTA   679
                                                    <----------------- 23R3

                   11780               11800               11820               11840
λ1  TAAGTGGCTTAATTTTATGTAAGACAAACTTAATCTATTGTGTTTTAGGAAAGAGGAGTGAAGTGATAGATTGCTAGTCT  3982
λ2  TAAGTGGCTTAATTTTATGTAAGACAAACTTAATCTATTGTGTTTTAGGAAAGAGGAGTGAAGTGATAGATTACTAGTCT 11833
λ3  TAAGTGGCTTAATTTTATGTAAGACAAACTTAATCTATTGTGTTTTAGGAAAGAGGAGTGAAGTGATAGATTACTAGTCT   759

                   11860               11880      Exon 10: 140bp               11920
λ1  TTGTGTTTAACTTCTCGTCGTGTTTCCTTCTTTACGGCCCTTGTAGGAATCACTACAATGGTGGGAGGTGGTACAGGGCC  4062
λ2  TTGTGTTTAACTTCTCGTCGTGTTTCCTTCTTTACGGCCCTTGTAGGAATCACTACAATGGTGGGAGGTGGTACAGGGCC 11913
λ3  TTGTGTTTAACTTCTCGTCGTGTTTCCTTCTTTACGGCCCTTGTAGGAATCACTACAATGGTGGGAGGTGGTACAGGGCC   839
                                                    I  T  T  M  V  G  G  G  T  G  P

                   11940               11960               11980               12000
λ1  TGCTCATGGGACACGTGCAACCACTTGTACACCGGGGCATGTGCACATGGAATTGATGTTGCAGTCAACAGACGAAATTC  4142
λ2  TGCTCATGGGACACGTGCAACCACTTGTACACCGGGGCATGTGCACATGGAATTGATGTTGCAGTCAACAGACGAAATTC 11993
λ3  TGCTCATGGGACACGTGCAACCACTTGTACACCGGGGCATGTGCACATGGAATTGATGTTGCAGTCAACAGACGAAATTC   919
     A  H  G  T  R  A  T  T  C  T  P  G  H  V  H  M  E  L  M  L  Q  S  T  D  E  I  P
                                    23F2 ------------------->

                   12020      Intron 10, λ1: 929bp, λ2/3: 958bp                12080
λ1  CCCTAAATTTTGGTTTCACTGGAAAAGTATACTTATTTGCTCGCTTGTTTTACTGATGAAAAAAATATGCTTATTTTCTG  4222
λ2  CCCTAAATTTTGGTTTCACTGGAAAAGTATACTTATTTGCTCGCTTGTTTTACTGATGAAAAAAATATGCTTATTTTCTG 12073
λ3  CCCTAAATTTTGGTTTCACTGGAAAAGTATACTTATTTGCTCGCTTGTTTTACTGATGAAAAAAATATGCTTATTTTCTG   999
      L  N  F  G  F  T  G  K



                   12100               12120               12140               12160
λ1  AGATTTACTGTAACAGGGTAACTGTGTGTAGCTTCAGATTTCCGAACCATGTTTCACTTGCTTGTAAGCTCAACTGGCAT  4302
λ2  AGATTTACTGTAACAGGGTAACTGTGTGTAGCTTCAGATTTCCGAACCATGTTTCACTTGCTTGTAAGCTCAACTGGCAT 12153
λ3  AGATTTACTGTAACAGGGTAACTGTGTGTAGCTTCAGATTTCCGAACCATGTTTCACTTGCTTGTAAGCTCAACTGGCAT  1079

                   12180               12200               12220               12240
λ1  AACCTAGCACTTCACAGAGACAGAACTAGATGTCCTCACCCTTTTTGCTACTATTGGGACCAACAAATTGTAACAAAAGA  4382
λ2  AACCTAGCACTTCACAGAGACAGAACCAGATGTCCTCACCCTTTTTGCTACTATTGGGACCAACAAATTGGAACAAAAGA 12233
λ3  AACCTAGCACTTCACAGAGACAGAACCAGATGTCCTCACCCTTTTTGCTACTATTGGGACCAACAAATTGGAACAAAAGA  1159

                   12260               12280               12300               12320
λ1  CCTTTGTTTCTGTGTTTGCTGTGTTGGGCATAAATAGATAATTTTATGCTGATTTCTGTAGCGTAACACATTGGTGATTT  4462
λ2  CCTTTGTTTCTGTGTTTGCTGTGTTGGGCATAAATAGATAATTTTATGCTGATTTCTGTAGCGTAACACATTGGTGATTT 12313
λ3  CCTTTGTTTCTGTGTTTGCTGTGTTGGGCATAAATAGATAATTTTATGCTGATTTCTGTAGCGTAACACATTGGTGATTT  1239

                   12340               12360               12380               12400
λ1  CCTACTTGAAGTCCATAGGAAGATGTTTCTTCTTAAAACAATGTGGAATGCATGTTGTGGTGCATTTATTTCTTTGCCCA  4542
λ2  CCAACTTGAAGTCCATAGGAAGATGTTTCTTCTTAAAACAATGTGGAATGCATGTTGTGGTGCATTTATTTCTTTGCCCA 12393
λ3  CCAACTTGAAGTCCATAGGAAGATGTTTCTTCTTAAAACAATGTGGAATGCATGTTGTGGTGCATTTATTTCTTTGCCCA  1319

                   12420               12440               12460               12480
λ1  ATTGTATTGCAGGTAGAGGACGACCTACATTGGGATTAA----------------------CTTTGGATTTTTTTTATAT  4600
λ2  ATTGTATAGCAGGTAGAGGAAGACCTACATTGGGATTAAGGGGGTCACTGGCACTCGTTAACTTTGGATTTTTTATATAT 12473
λ3  ATTGTATAGCAGGTAGAGGAAGACCTACATTGGGATTAAGGGGGTCACTGGCACTCGTTAACTTTGGATTTTTTATATAT  1399
                        <---------------------- 23R2

                   12500               12520               12540               12560
λ1  ATACAAGTGTATATACCTTATATATGGTCTATATTAGCTCTTGGGCACCCTAAACTATGATTGCTGTTTGGGGGCAATGG  4680
λ2  ATACAAGTGTATATACCTTATATATGGTCTATAATAGCTCTTGGGCACCCTAAACTATGATTGCTGTTTGGGGGCAATGG 12553
λ3  ATACAAGTGTATATACCTTATATATGGTCTATAATAGCTCTTGGGCACCCTAAACTATGATTGCTGTTTGGGGGCAATGG  1479

                   12580               12600               12620               12640
λ1  TCAAGGCCCCTGCCACTGTGCTTTGAAAGCTGGATCTGAATCCTCTGAGCCTACAAT---------TATTCTTTTACGTT  4751
λ2  TCAAGGCCCCTGCCGGTGTGCTTTGAAAGCTGGATCTGAATCCTCTGAGCCTACAATGATGCACCTTATTCTTTTACGTT 12633
λ3  TCAAGGCCCCTGCCGGTGTGCTTTGAAAGCTGGATCTGAATCCTCTGAGCCTACAATGATGCACCTTATTCTTTTACGTT  1559

                   12660               12680                                λ3 sub-
λ1  TTTGAGTTGAACAAATTCTATGGTTAAAAATGTCCTAGAAAAACAAAAAAGATTCAAGAATTGCGGCAAGCTGAATTTGA  4831
λ2  TTTGAGTTGAACAAATTCTATGGTTAAAAATGTCCTAGAAAAA-AAAAAAGATTCAAGAATTGCGGCAAGCTGAATTCGA 12712
λ3  TTTGAGTTGAACAAATTCTATGGTTAAAAATGTCCTAGAAAAA-AAAAAAGATTCAAGAATTGCGGCAAGCTGAATTCGA  1638
                                           23F3 ------------------->

    clone 23-7     12740               12760               12780               12800
λ1  ACTCAGAACCTTGTTAGGAAAATATAACAGGAAAAAACCACATATATATAGCATTTCGCCAGTGGCACCTAAGGGGCTCT  4911
λ2  ACTCAGAACCTTGTTAGGAAAATATAACAGAAAAAAACAACATATATATAGCATTGGGCCAGTGGCACCTAAGGGGCTCT 12792
λ3  ACTCAGAACCTTGTTAGGAAAATATAACAGAAAAAAACAACATATATATAGCATTGGGCCAGTGGCACCTAAGGGGCTCT  1718

                   12820               12840               12860               12880
λ1  TATTAACTTTAGTTCCATTTTAGTTTGATTTATTTGTTTGGTTTTGACCTTGGTGTGTAGGTGCCATTGCACCCCCTCCC  4991
λ2  TATTAACTTTAGTGCCATTTTAGTT-GATATATTTGTTTGGTTTTGACCTTGGTGTGTAGGTGCCATTGCACCCCCTCCC 12871
λ3  TATTAACTTTAGTGCCATTTTAGTT-GATATATTTGTTTGGTTTTGACCTTGGTGTGTAGGTGCCATTGCACCCCCTCCC  1797

                   12900               12920               12940               12960
λ1  TCTTTGATAGATTTGCACGCCAAATTTTTGTAGCTAGTAATTGGCATGATTGTGTTAAAGATAGTGGTGCGCACCTTGAG  5071
λ2  TCTTTGATAGATTTGCACGCCAAAATTTTGTAGCTTGTAATTGGCATGATTGTGTTAAAGATAGTGGTGCGCACTTTGAG 12951
λ3  TCTTTGATAGATTTGCACGCCAAAATTTTGTAGCTTGTAATTGGCATGATTGTGTTAAAGATAGTGGTGCGCACTTTGAG  1877

                   12980      Exon 11: 138bp               13020               13040
λ1  AATCCTGGGTTCGCCTGTGATTGCAGGGCAACAGTTCCAAGCCTGATGGCCTACATGAAATAATCAAAGCTGGAGCAATG  5151
λ2  AATCCTGGGTTCGCCTGTGATTGCAGGGTAACAGTTCCAAGGCTGATGGCCTACATGAAATAATCAAAGCTGGAGCAATG 13031
λ3  AATCCTGGGTTCGCCTGTGATTGCAGGGTAACAGTTCCAAGGCTGATGGCCTACATGAAATAATCAAAGCTGGAGCAATG  1957
                              G  N  S  S  K  P  D  G  L  H  E  I  I  K  A  G  A  M
                                             A(λ2/3)
                               <------------------- 23R1



                   13060               13080               13100               13120
λ1  GGACTAAAGCTTCATGAGGATTGGGGAACTACTCCTGCTGCTATAGATATGTGCCTAACTGTTGCAGATCAATATGATAT  5231
λ2  GGACTAAAGCTTCATGAGGACTGGGGAACTACTCCTGCTGCTATAGATATGTGTCTAACTGTTGCAGATCAATATGATAT 13111
λ3  GGACTAAAGCTTCATGAGGACTGGGGAACTACTCCTGCTGCTATAGATATGTGTCTAACTGTTGCAGATCAATATGATAT  2037
    G  L  K  L  H  E  D  W  G  T  T  P  A  A  I  D  M  C  L  T  V  A  D  Q  Y  D  I
    ------------------------>   F31 ------------------------>
               C2

        Intron 11: 77bp                13160               13180               13200
λ1  TCAGGTGCTCGTTCCTTTCAGAGTTTGCAGATTTAACCAAGTTTTACTAATTAAAAGGTGATTATGACTTCTGAAATGCA  5311
λ2  TCAGGTGCTCGTTCCGTTCAGAGTTTGCAGATTTAACCAAGTTTTACTAATTAAAAGGTGATTATGACTTCTGAAATGCA 13191
λ3  TCAGGTGCTCGTTCCGTTCAGAGTTTGCAGATTTAACCAAGTTTTACTAATTAAAAGGTGATTATGACTTCTGAAATGCA  2117
     Q

     Exon 12: 92bp                     13240               13260               13280
λ1  GGTCAACATCCATACTGACACCTTGAACGAATCTGGATTTGTTGAGCATACAATTGCTGCTTTTAAAGGTCGCACCATAC  5391
λ2  GGTCAACATCCATACTGACACCTTGAACGAATCTGGATTTGTTGAGCATACAATTGCTGCTTTTAAAGGTCGCACCATAC 13271
λ3  GGTCAACATCCATACTGACACCTTGAACGAATCTGGATTTGTTGAGCATACAATTGCTGCTTTTAAAGGTCGCACCATAC  2197
     V  N  I  H  T  D  T  L  N  E  S  G  F  V  E  H  T  I  A  A  F  K  G  R  T  I  H

                 Intron 12: 171bp, λ2: partial             13340               13360
λ1  ATACATATCACAGGTAAACACTTACATACCTTCTCCCTCCAACTCTGAAGGAATACAGGAAAAAGAAGAAATAGAGAGCC  5471
λ2  ATACATATCACAGGTAAACACTTACATACCTTCTCCCTCCAACTCTGAAGGAATACAGGAAAAAGAAGAAATAGAGAGCC 13351
λ3  ATACATATCACAGGTAAACACTTACATACCTTCTCCCTCCAACTCTGAAGGAATACAGGAAAAAGAAGAAATAGAGAGCC  2277
      T  Y  H  S
                                                                     λ1 subclone 33
                   13380               13400               13420     λ3 subclone 33
λ1  AAGAATGACGAATTGAGAAAAAAAGATTAGAAAGCACTGCTGCTTACCTCTAAGATCAATAAACAGAATTCTTCTATTTC  5551
λ2  AAGAATGACTAATTGAGAAAAAAAGATTTGAAAGCGCTGTTGCTTACCTGTAAGATC----------------------- 13408
λ3  AAGAATGACTAATTGAGAAAAAAAGATTTGAAAGCGCTGTTGCTTACCTGTAAGATCATTAAACAGAATTCTTCTATTTC  2357

                   13460    Exon 13: 130bp                 13500               13520
λ1  ATATCTGTAACATGTATTCTATAGTGAAGGTGCTGGTGGTGGACATGCTCCGGATATAATCAAAGTTTGTGGTGTAAAGA  5631
λ3  ACATCTGTAACATGTATTCTATAGTGAAGGTGCTGGTGGTGGACATGCTCCGGATATAATCAAAGTTTGTGGTGTAAAGA  2437
                             E  G  A  G  G  G  H  A  P  D  I  I  K  V  C  G  V  K  N
                                                                       <------------

                   13540               13560               13580            Intron 13
λ1  ATGTAATTCCCTCATCAACCAATCCAACACGTCCATTCACTTTGAATACTGTGGACGAGCACCTTGACATGCTGGTAAGA  5711
λ3  ATGTAATTCCCTCATCAACCAATCCAACACGTCCATTCACTTTGAATACTGTGGACGAGCACCTTGACATGCTGGTAAGA  2517
      V  I  P  S  S  T  N  P  T  R  P  F  T  L  N  T  V  D  E  H  L  D  M  L
    ------------ R31                                  A2 ---------------------...
                                                                     <--------...

    74bp           13620               13640               13660       Exon 14: 159bp
λ1  GAAGCTTATATTGAGGTGAAGTTTCTATGCTCCTGAATAGTATATTGTCCTGATACCTCTACTTGCAGATGGTATGCCAT  5791
λ3  GAAGCTTATATTGAGGTGAAGTTTCTATGCTCCTGAATAGTATATTGTCCTGATACCTCTACTTGCAGATGGTATGCCAT  2597
                                                                        M  V  C  H
                                                                     ...--->
                                                                     ...------------

                   13700               13720               13740               13760
λ1  CATCTCTGCAAGAACTCCCGAGAGGATGTAGCTTTTGCTGAATCCCGGATTCGGGCTGAAACAATTGCTGCAGAAGACAT  5871
λ3  CATCTTTGCAAGAACTCCCGAGAGGATGTAGCTTTTGCTGAATCCCGGATTCGGGCTGAAACAATTGCTGCAGAAGACAT  2677
    H  L  C  K  N  S  R  E  D  V  A  F  A  E  S  R  I  R  A  E  T  I  A  A  E  D  I
    -- D1

                   13780               13800               13820       Intron 14,
λ1  TTTGCATGATATGGGAGCAATTAGCATTATATCTTCTGATTCACAAGCCATGGGTCGAATTGGAGAGGTTTTCAGTAGTC  5951
λ3  TTTGCATGATATGGGAGCAATTAGCATTATATCTTCTGATTCACAAGCCATGGGTCGAATTGGAGAGGTTTTCAGTAGTC  2757
     L  H  D  M  G  A  I  S  I  I  S  S  D  S  Q  A  M  G  R  I  G  E
                                 33F1 ------------------->
                                                           <-----------... (843R)



    λ1: 1966bp, λ3: 1935bp             13880               13900               13920
λ1  TAATTTCCTACTAAATTTTTTGATTGAGAAACATCATATTGCAGGCAAACTTAACCAATTATATGATATTGCAGGCAAAC  6031
λ3  TAATTTCCTATTAAATTTTTTGATTGAGAAACATCATATTGCAGGGAAACTTAACCAATTATATGATATTGCAGGCAAAC  2837
                                   <========= repeat 1 =========><======== repeat 2

                   13940               13960               13980               14000
λ1  TTAACCAATTATATGATATTGCAGGCAAACTTCACCAATTATATGATATTGCAGGCAAACTCAACCAATTATTAGTTTTT  6111
λ3  TTAACCAATTATATGATATTGCAGGCAAACTT------------------------------AACCAATTATTAGTTTTT  2887
    ==========><========= repeat 3 =========><========= repeat 4 =========>

                   14020               14040               14060               14080
λ1  TTCAGGATATCATCTATTATGTGCCAGTAAACAGAATGACTGGTTTTTGTATAATCACATCAGCATACTGCAGTATGCAG  6191
λ3  TTCAGGCTATCATCTGTTAAGGGCCAGTAAACAGAATGACTGGTATTTGTATAATCACATCAGCTTACTGCAGTATGCAG  2967

                   14100               14120               14140               14160
λ1  CTTGTACTTCGACGTTCTGAACGTCTACCTACAATAACCCAATGTTCTATTTATGTTGTTAGAATATTAAGTGAATATGT  6271
λ3  CTTGTACTTCGACGTTCTGAACGTCTACCTACAATAGCCCAATTTTCTATTTATGTTGTTAGAATATTAAGTGAATATGT  3047
                   14180               14200               14220               14240
λ1  GTCGAGATTCATTGTATCATATAAGGAAAATCATATAGAATATTCTATAGGATACACTAGGATATTCTGAATCTAATTAT  6351
λ3  GTCGAGATTCATTGTATCATATAAGGAAAATCATATAGAATATTCTATAGGATACACTAGGATATTCTGAATCTAATTAT  3127

                   14260               14280               14300               14320
λ1  AGAATATTTACTTACCTTTTAGCATAGGAATTGCTTACCTACGCCATTTAATGTAGCCTAAGACTCCTATATAAGGAGCA  6431
λ3  AGAATATTTACTTACCTTTTAGCGTAGGAATTACTTACCTACACCATTTAATGTAGCCTAAGACTCCTATATAAGGAGCA  3207

                   14340               14360               14380               14400
λ1  CCTCTTGTACACTGTAAATCAAGTCAATGAGCTTCTTTTCTATTTTCACATGGTATCAGAGTATTTCTATTTATGGTTTA  6511
λ3  CCTCTTGTACACTATTAATCAAGTCAATGAGCTTCTTCTCTATTTTCACATGGTATCAGATTATTTCTATTTATGGTTTA  3287

                   14420               14440               14460               14480
λ1  CTCAATATTGCCCCATATTATGTTGTCCAAGCTCCAAATGTCTAGTCTTGCCCCCTGGGTGGAGGGGGTGTTAAGTGTCT  6591
λ3  CCCAATATTGCTCCATATTATGTTGTCCATGCTCCAAATGTCCAGTCCTGGCCCCTGGGTGGAGGGGGTGTTAAGTGTCT  3367
          33F2 ---------------------->

                   14500               14520               14540               14560
λ1  CACATTGGTAGATGAAATGAGTTGTAGTCTCCTTGTGTGGTCTTAGACAATCCTCACCTCTTGAGCTAACTTTGGGGATT  6671
λ3  CACATTGGTAGATGAAATGGGTTGTAGTCTCCTTGTGTGGTCTTAGACAATCCTCACCTCTTGAGCTAACTTTGGGGATT  3447
                                                             <------------------ 33R3
                   14580               14600               14620               14640
λ1  AAGATAGACCCAAGGTCCATTTTATTATGGTACCAAAGTAGGTACAAGTCCTGGGTTTGAGTCTCACCACTACCACTATC  6751
λ3  GAGATAAACCCAAGGGCCATTTTATTATGGTACCAAAGTAGGTACAAGTCCTGGGTTTGAGTCTCACCACTACCACTATC  3527

                   14660               14680               14700               14720
λ1  AAAAAGAATTTCCATGTGCTTGAATCATCCAAAGTTCCAAACAATCAAGCCCACAAGTAAGGTGGCGTGGTGAAGACATA  6831
λ3  AAAAAGAATTTCCACGTGCTTGAATCATCCAAAGTTCCAAACAATCAAGCCCACAAGTGAGGTGGCATGGTGAAGACATA  3607

                   14740               14760               14780               14800
λ1  ATTAGGTAAATAAAACTGTAGTCTTTTTAATAGTTTAAGCTTTTATGTGAGATGGTCAAAACACTTCAACATAGGTTATA  6911
λ3  ATTAGGTAAATAAAACTGTACTGTTTTTAATAGTTTAAGCTTTTATGTGAGATGGTCAAAACACTTCAACATAGGTTATA  3687

                   14820               14840               14860               14880
λ1  GTATGTATCCTGCTATTATGATTAGGGCTTCCCAGGAAAGCAATATCTGTCCTTTCTTACTTGTTAGTTGATATAATCTA  6991
λ3  GTATGTATCCTGCTATTATGATTAGGGCTTCCCAGGAAAGCAATATCTGTCCTTTCTTACTTGTTAGTTGATATAATCTA  3767

                   14900               14920               14940               14960
λ1  TGTTGCTTGGACTCTTAAAAAATGTCAATGGGCACGTATCAGATTCTCCAAATGTATAGTGTATTTTTGGAAAATCCAAT  7071
λ3  TGTTTCTCGGACTCTTCAAAAATGTCAATGGGCACGTATCAGATTCATTAAATGTA--GTGTATTTTTGGAAAATCCAAT  3845

                   14980               15000               15020               15040
λ1  AAGGGTGCGGCACCAATAGTGAAGAGTCCGCACAACTTAGGATATAATAAGCTCATGTCATGATTAAACCGAAAGTGCAT  7151
λ3  AAGGGTGTGGCATCAATAGTGAAGAGTCCGCACAACTTAGGATATAATAAGCTCATGTCATGATTAAGCCGAAAGTGCAT  3925

                   15060               15080               15100               15120
λ1  ATAAGAGAACTTTTTGTAAGACAAATCTCACTTACAATCCCATGTACCAGAAGTCCGGAACCTAATTAAGCTGAGGAAAA  7231
λ3  ATAAGAGAACTTTTTGTAAGACAAATCTCACTTACAATCCCATGTACCGGAAGTTCGGAACCTAATTAAGCTGAGGAAAA  4005



                   15140               15160               15180               15200
λ1  TAAATGAAGAAGTAGAGGTGCCAT-----CAAATATATAGTATAATTTATTTCTTTCCTGGCTATTGTTGTTTCTTGAAG  7306
λ3  TAAATGAAGAACTAGAGGTGCCATGCCATCAAATATATAGTATAATTTATTTCTTTTCTGGCTATTGTTATTTCTTGAAG  4085
        33F3 ---------------.....>

                   15220               15240               15260               15280
λ1  GTGGAATATATAAAAAGAAAGTAATTGAGTAGGTCATATCCTAGACCTAACGCCCTGCAGTTACCAGATTTTGACGGGAG  7386
λ3  GTGGAATATGGAAAAAGAAACTAATTGAGTAGGCCATATCCTAGACCTAACACCA-GCAGTTGGCAGATTTTGATGGGAG  4164

                   15300               15320               15340               15360
λ1  ACTGCAATTTTCCTTGTGCGAGGAACTTACAAGCAGCAAGTAGTTTGGTCTGAAGGAGAGGCAGCGCCAAACTAATATCT  7466
λ3  ACTGCAATTGTCCTTGTGCGAGGAACTTACATGCAGCAAGTAGTTTGGTCTGAAGGAGAAGCAGCGCCAAACTGATATCT  4244
                                    <-------------------- 33R2

                   15380               15400               15420               15440
λ1  CCTTCCAGCTCTCCTAAACTATTTT----AGTTTTCCATCTCATAACACTTGAAAAGACTCT-AAAATTGCTTTATCTCC  7541
λ3  CCTTCCAGCTCTCCTAAACTATTTTCTTTAGTTTTCCATCTGATAACACATGAAAAGACTCTTAAAACTGCTTTATCTAT  4324

                   15460               15480               15500               15520
λ1  TTTGTACAGTGAGTGCCATCCTTCATAAAATCATAATAATAACTTGATTGTAATCTTCTTAAAAGCTCAAGGGAGAGATT  7621
λ3  TTTGTACATCGAGTGCCATCCTTCATAAAATCATAATAATAACTTGAGTGTCATCTTCTTAAAAGCTCAAGGGAGAGATT  4404

                   15540               15560               15580               15600
λ1  CAGAACTCAGAAGTATATGATAAAGTTTAACTCTGTTGTTATCAATGTATATGTGTGTCTGCAGTGGGCGTAGAAAAATG  7701
λ3  -------CAGAAGTATATGATAAAGTTTAACTCTGTTGTTATCAATAGATATGTGTGTCTGCGGTGGG-GTAGAAAAATG  4476

                   15620               15640               15660               15680
λ1  GACAGGGGATCTAATTGCAACAGGACAATTTATGTTGTCTAGTCAATATGAAAATATCAATTAACTGAGTAGTGTCAGGT  7781
λ3  GACAGGGGATCGAATTGCAACAGGAGAATTTATGTTGTCTAGTCAATATGAAAATAGTAATTAATTGAGTAGTGTCAGGT  4556

                   15700               15720               15740               15760
λ1  TCTTCTGCTAAGCCTGTAATCAGCTACCTGCTGTGAGTTAGCACCGAATGTGATTGAGATGAATATATATTCTACGAAAC  7861
λ3  TCTTCTGTTAGGCCTATAATCAGCTACCTGCTGTGAGTTAGCACTGAATGTGATTGAGATGAATATATATGCTATGAAAC  4636

                   15780               15800   Exon 15: 168bp                  15840
λ1  TTGGCTGTATGATATAATATTGAACAGATACTTGTCTTACTAGGTCATTTGTAGAACATGGCAGACTGCCCACAAGATGA  7941
λ3  TTGGCTGTATGATATAATATTGAACAGATACTTGTCTTACCAGGTGATCTGTAGAACATGGCAGACTGCCCACAAGATGA  4716
                                               V  I  C  R  T  W  Q  T  A  H  K  M  K
                                            ...------------- 843R
                                          33F4 ------------------>
                                                            <-----------------------

                   15860               15880               15900               15920
λ1  AGTCATTTAGAGGACCATTGGACATTGACGGATCAGACAATGACAATTTCCGGATCAAGCGATACATCGCAAAATACACT  8021
λ3  AGTTATTTAGAGGACCATTGGACATTGACGGATCAGACAATGACAATTTCCGGATCAAGCGATACATCGCAAAATACACT  4796
      S  F  R  G  P  L  D  I  D  G  S  D  N  D  N  F  R  I  K  R  Y  I  A  K  Y  T
      L
    - D2                                                          <-----------------
                      15940               15960           Intron 15, λ1: 1181bp,
λ1  ATAAATCCAGCAATTGCTAATGGGATCTCTCAATATGTCGGATCAGTTGAGGTCTGTCCTTATCATCACTGTTCATCTCA  8101
λ3  ATAAATCCAGCAATTGCTAATGGGATCTCTCAATTTGTCGGATCAGTTGAGGTCTGTCCTTATCATCACTGTTTATCTCA  4876
    I  N  P  A  I  A  N  G  I  S  Q  Y  V  G  S  V  E
    -------- B1                      F
          <-------------------- 33R1

    λ3:1195bp      16020               16040               16060               16080
λ1  TGTTTGTTTAATTCTTTACCGATTGTTTTACCTTTGACTTTCAAT-------TCCAAATTCTCTAGAGAGATGCTTCTGT  8174
λ3  TGTTTGTTTAATTCTTCAACGATTGTTTTACCTTTGACTTTCAATACCAAATTCCAAATTCTCTGGAGAGATGCTTCTGT  4956

                   16100               16120               16140               16160
λ1  GATTCTATGAGTTGGACAAATTCTTCTGTGATTCTATGAATCAGACAAATTTTTCTTTACTTCTTTTTAGACGGTGGGGT  8254
λ3  GATCCTATGAGTTGGACAAATTCTTGTGTGATTCTATGAATCAGACAAGTTTTTCTGTACTTCTTTTTAGACAGTGGGGT  5036



                   16180               16200               16220               16240
λ1  TGCTTATGATACATGGACTCTTCATTTACCTAGATGTATTGAAGGTGTATGATAAGGGTATGGATATATTTTCTGCAAGT  8334
λ3  TGCTTATGATACATGGACTCTTCATTTACCTAGATGTATCGAAGGTGTATGACAAGGGTATGGATATATTTTCTGTAAGT  5116

                   16260               16280               16300               16320
λ1  CCTTCAAAATACTCCAAAATGCCTGTAAAAACATCGGACATGACCATGTTAGATCCCATATACAAACCTAATATCTGAGT  8414
λ3  CCTTCAAAATACTCCAAAATGCCTGTAAAAACATTGGACATGCCCACGTTAGATCCCATATACAAACCTAATATCTGAGT  5196
                                                          <+++++... +     +     +
                                                                 λ1 subclone 28
                   16340               16360                     λ3 subclone 28
λ1  CTATGTTAAGTTTGGGGGGCGGGAGG------ATTGACTAAATAAGGAAAAGATAGAGTTGAATTCATCTCGAAGGAGTA  8488
λ3  CTATGTAAAGTTTTGGGGGGGGGGGGGGGGGAATTGACTAAATAAGGAAAAGATAGAGTTGAATTCATCTCGAAGGAGTA  5276
        +     +  <=microsattelite=>   +     +     +     +     +     +     +     +

                   16420               16440               16460               16480
λ1  CAAAGTAAACACGTTTATTATCATTTTTTAGC-ATAACATAAAGCG--AAAGCCAAATCTCATCAATCACATATTAAGAA  8565
λ3  CAAAGTAA-CACATTTAATATCATTTTTAGCATATAGCATAAAGCGCGAAAACCAAATCTCATCAATCACATATTAAGGA  5355
        +     + weak similarity to sequence coding for a viral coat protein     +

                   16500               16520               16540               16560
λ1  ATTTTAGTACACTGAGTTTACTCCATTTGTTGAGATAAAGAAGGAGACCCTTCTATGGCTTTTAAAATGTAGAATAAGTT  8645
λ3  ATTTTAGTACACTGAGTTTACTCCATTTCTTGAGATAAAG---GAGACCCTTATAAGGCTTTTAAAATGTAGAATAAGTT  5432
        +     +     +     +     +     +     +     +     +     +     +     +     +

                   16580               16600               16620               16640
λ1  AATATCTGCTCTATGGCGATGATTTTGGAGTAACTTAATTTGGTAAAACAAGGAAGCTTCTAGTCTTTTTGCCGATAGAT  8725
λ3  AATATCTCCTCTATGGCGATGATTTTGGAGTAACTTAATTTGGTAAAATAAGGAAGCTTCTAGTCTTTTTGCCGATAGAA  5512
        +     +     +  ...+++++++>

                   16660               16680               16700               16720
λ1  TTTTGTCTTTGATTTTATCAGTATGCTGCAGGTATGGAAATGACCGACTTTTATCAGATCCTATGATGTGGACTCACATA  8805
λ3  TTTTATCTTCCATTTTATCAGTATGCTGCAGGTATGGAAATGACAGACTTTTATCAGATCCTATGATGTGGACTCACATA  5592
                                                     28SA ---------------------->

                   16740               16760               16780               16800
λ1  --CCTTTGTGTCATCAGTCAATGAAGGTTTCTTTTCTTTTTTCTTTGTTTGGGTGGGGTCGACAATCTAAATGTGGTATC  8883
λ3  TACCTTTGTGTCATCAGTCAATGGAGATTTCTTTTCTTTTTTCTTTGTTTGGGAGGAGTCGACAATCTAAATGTGGTATC  5672
                   16820               16840               16860               16880
λ1  ATCCGGCCTTATTAAAGTTGGGCGGATCAAAATATGCAGTTTTCAGGAGCTCTAGGTAAAAACTATTAATCTCATTTTAA  8963
λ3  ATCTGGCCTTATAAAAGTTGGGCTGATCAAAATATGCAGTTTTCAGGAGCTCTAGGTAAAAACTATTGATCTCATTTTAA  5752

                   16900               16920               16940               16960
λ1  TCAAACAGAGAAAGCCAAGGAGTTGATTTGATTAGCTTGAAATAAAATCACAATAATATAAACAACATACCCAGTGAAAA  9043
λ3  TCAAACAGAGAAAGCCAAGGAGTTGATTTGATTAGCTCGAAACAAAATCACAATAATATAAACAACATACCCAGTGGAAA  5832
                 <---------------- 28R4

                   16980               17000               17020               17040
λ1  TCACAATAATATAAACCATGTTAGAAAACTTAAAGCACGTCTAGTTCAACTAATTTCTAGAAACTTGCGTTGCATAAAGC  9123
λ3  TCACAATAATATAAACCATGCTAGAAAACTTAAAGCACGTCTAGTTCAACTAATTTCTAGAAACTTGCGTTGTATAAAGC  5912

                   17060               17080               17100               17120
λ1  TATTAGAATCTTGAGAGGTGATTATTCTATCCTTTATCATTGTAGTTCTGAAGGCATTGTCCTCTGAAAAGTCTAGCACT  9203
λ3  TATTAGAATCTTGAGAGGCGATTATTCTATCCTTTATCATTGTAGTGCTGAAGGCATTGTCCTCGGAAAAGTCTAGCACT  5992

                   17140               17160          Exon 16: 135bp           17200
λ1  TCAACTCTCATTGTCATAGATTGCAGTTTCATTTATTGGATGTCTTGCAGGTAGGGAAATTAGCCGATCTTGTGGTGTGG  9283
λ3  TCAACTCTCATTGTCAAAGATTACAGTTTCATTTATTGGATGTCTTGCAGGTAGGGAAATTAGCTGATCTTGTGGTGTGG  6072
                                                      V  G  K  L  A  D  L  V  V  W

                   17220               17240               17260               17280
λ1  AAACCCTCATTTTTCGGAGCAAAACCAGAAATGGTGATCAAAGGAGGCGTAATAGCTTGGTCAAACATGGGAGACCCAAA  9363
λ3  AAACCCTCATTTTTCGGAGCGAAACCAGAAATGGTGATCAAAGGAGGCGTAATAGCTTGGTCAAACATGGGAGACCCAAA  6152
    K  P  S  F  F  G  A  K  P  E  M  V  I  K  G  G  V  I  A  W  S  N  M  G  D  P  N
                 <--------------------- B2                                28F2 -----



                   17300     Intron 16, λ1: 276bp, λ3: 274bp                   17360
λ1  TGCTAGTATCCCAACTCCTGAACCGGTAACTTTTTACATTGGCACTCTTTTTTAT-CACAGTTT--GCTTGTAACCAGCT  9440
λ3  TGCTAGTATCCCAACTCCTGAACCGGTAACTTTTTACGTTGGTACTCTTTTTTATTCACAGTTTTTGCTTGTAACCAGCT  6232
     A  S  I  P  T  P  E  P
    ----------------->

                   17380               17400               17420               17440
λ1  ATTGGACCTAAGTTCTTGCATCCAAGAGATCCAACATCGGAGTAATGTTTCTGAAACAACTGTATAGTTTAATTCACTTT  9520
λ3  ATTGGGCATAAGTTCTTGCATCAAAGAGATCCAACATCGGAGTAATGTTTCTGAAACAACTGTATATTTTAATTCACTTT  6312

                   17460               17480               17500               17520
λ1  TTCAGCTTCATGTCTGAATCTTGAATTATTGCTTATGTTTTACTAATAGCCTCTGCCAATTAAACCTTTATTTGGGTTTG  9600
λ3  TTCAGCTTCATGTCTGAATCTTGAATTATTGCTTATGTTTTACTAATAGCCTCTGCCAGTTAAACCCTTATTCGGGTTTG  6392

                   17540               17560               17580    Exon 17: 72bp
λ1  TCATCCCCTTGAAGTCAGAGTTGTTATCTGTATTTTCACTACTGAGAAGCACAAGTTGTCACAGGTGACAATGAGGCCTA  9680
λ3  TAATCCCCTTGAAGTCAGAGT---TATCTGTATTTTCACTACTG--AAGCACAAGTTGTCACAGGTGACAATGAGGCCTA  6467
                                                                    V  T  M  R  P  M
                                                                    <---------------

                   17620               17640                Intron 17, λ1: 392bp,
λ1  TGTTTGGAGCATTCTCCAAGGCTGCAAGTTCTAATTCAATTACTTTTGTCAGCAAGGCATGTCTCTCTCTCTCTCTCTCT  9760
λ3  TGTTTGGAGCATTCTCCAAGGCTGCAAGTTCTAATTCAATTGCTTTTGTCAGCAAGGCATGTCTCTCTCTCTCTCTCTCT  6547
      F  G  A  F  S  K  A  A  S  S  N  S  I  T  F  V  S  K        <=================
    -- 28R3    microF ------------------>    A

    λ3: 427bp      17700               17720               17740               17760
λ1  CTCTC----------------------------------ACACACTCAGCCCCAAAAGTGTGTGGACACTTTCTTATATA  9806
λ3  CTCTCTCTCTCCCTCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACACACACAGCCCCAAAAGTGTGTGGACACTTTCTTATATA  6627
    ======== microsattelite =======================>

                   17780               17800               17820               17840
λ1  TTTAGAAGTTGGGATTTACTTTGTATACACTAAAAGG-TAAAGGTTGTTTGCATAACCTGTTAAAATTACTATCTACTCT  9885
λ3  TTTAGAAGTTGGGATTTACTTTGTATACACTAACAGGGTAAAGGTTGTTTGCATAACCTGTTAAAATTACTATCTACTCT  6707
           <---------------------- microR

                   17860               17880               17900               17920
λ1  ATTATAATTTCCAGGTTACAATATTAGACTTGCTAATAGCTACTTTAGGTAACTTAACCTGATAAAATAATTATACAATG  9965
λ3  ATTTTAATTTCCAGGTTACAATATTAGACTTGCTAATAGCTACTTTACGTAACTTAACCTGATAAAATAATTATACAATG  6787

                   17940               17960               17980               18000
λ1  TCAGTCCACCATACTTAATAAGAGTCGACGTTGGGACAGTTAAAGTTTTAATGATGTTCTTGGTAGCCTTGCTAAACATA 10045
λ3  TCAGTCCACCATACTTAATAAGAGTCGACGTTGGGACAGTTAAAGTTTTAATGATGTTCTTGGTAGCCTTGCTAGACATA  6867

                   18020               18040               18060               18080
λ1  AGGTCTGCATCTACACAAAAATTGATCAAATAATTGGGGGGAAGTTGTACAAAATATGCTCTTAACTACTCTAAATGTAA 10125
λ3  AGCTCTGCATCTACACAAAAATGGATCAAATAATTGGGGAGAAGTTGTACAAAATATGCTCTTAACTACTCTAAATGTAA  6947

       Exon 18: 222bp                  18120               18140               18160
λ1  CAGGCAGCTTTGGATGCTGGAATAAAAGATTCATATAGACTAAACAAGAGGGTTGAAGCTGTAACTAATGTGAGAAATAT 10205
λ3  CAGGCAGCTTTGGATGCTGGAATAAAAGATTCATATAGACTAAACAAGAGGGTTGAAGCTGTAACTAATGTGAGAAATAT  7027
       A  A  L  D  A  G  I  K  D  S  Y  R  L  N  K  R  V  E  A  V  T  N  V  R  N  I
         28F3 ----------------->

                   18180               18200               18220               18240
λ1  CAGTAAACTAGATATGAAGCTCAATGATGCACTGCCTGACATCAAAGTCGATCCTGAGACATACACGGTGACTGCAGATG 10285
λ3  CAGTAAACTAGATATGAAGCTCAATGATGCACTGCCTGACATCAAAGTCGATCCCGAGACATACACGGTGACTGCAGATG  7107
     S  K  L  D  M  K  L  N  D  A  L  P  D  I  K  V  D  P  E  T  Y  T  V  T  A  D  G

                   18260               18280               18300  translation stop,
λ1  GAACAGCCCTTACATGCCCCCCGGCTACTACTGTACCACTCTCCAGGAACTATTTCCTCTTTTAGCAGTAACTAGTTGTA 10365
λ3  GAACAGCCCTTACATGCCCCCCGGCTACTACTGTACCACTCTCCAGGAACTATTTCCTCTTTTAGCAGTAACTAGTTGTA  7187
      T  A  L  T  C  P  P  A  T  T  V  P  L  S  R  N  Y  F  L  F  *
                                            <------------------------CTTAAG--- 28R2



    716bp till end                     18360               18380               18400
λ1  CTCCAGTAGTTTTGGTTGTCCTCCAATTGGTTATCTTATGTAGCTTGGCTGGTAGAATTTAATTTTCTAAAATTCCACAG 10445
λ3  CTCCAGTAGTTTTGGTTGTCCTCCAATTGGTTGTCTTATGTAGCTTGGCTGGTAGAATTTAATTTTCTAAAATTCCACAG  7267

                   18420               18440               18460               18480
λ1  TTTCTTTGGCTGCATAATTCCTATAGAGTGCAAGTGGGAGAACAATAAAAGAGTTGTAACCTTGAATAGCTTAAATGCTG 10525
λ3  TTTCTTTGGCTGCATAATTCCTATAGAGTGCAAGTGAGAGAACAATAAAAGAGTTGTAACCTTGAATAGCTTAAATGCTG  7347

                   18500               18520               18540               18560
λ1  TAGCACTGTCATACAGGATTCATACCTTATTTAAGAACTTAAATTCTCGTTTCTGTAATAAATTTTGCACATGATAGTAT 10605
λ3  TAGCACTGTCATACAGGATTCATACCTTATTTAAGAACTTAAATTCTCGTTTCTGTAATAAATTTTGCACATGATAGTAT  7427

                   18580               18600               18620               18640
λ1  GTTTATACAACCTAAAATTCTGGTAGCATTGTCACGTTTTCGCCACAATATGTTCAATTTGGTTGTAATTTAAAGGCACA 10685
λ3  GTTTATACAACTTAAAATTCTGGTAGCATTGTCACGTTTTCGCCACAATATGTTCAATTTGGTTGTAATTTAAAGGCACA  7507
                                    <------------------- 28RA

                   18660               18680               18700               18720
λ1  AGTCATCAACGGTTACTTATTGTTCACATAATTCGTTTAGAAAGTTAGAGCTCTTAATGTTTCCATCTATGAAATTTGTG 10765
λ3  AGTCATCAACGGTTACTTATTGTTCACATAATTCGTTTAGAAAGTTAGAGCTCTTAATGTTTCCATCTATGAAATTTGTG  7587

                   18740               18760               18780               18800
λ1  GGCTGAGAATATATATTCCATCTCTTTCCTAATATTCCTTTTACCATCACCTGAAAATATACATTAAAATTGTGTTTTTT 10845
λ3  GGTTGAGAATATATATTCCATCTCTTTCCTAATATTCCTTTTACCATCACCTGAAAATATACATTAAAATTGTGTTTTTT  7667

                   18820               18840               18860               18880
λ1  TAGTTGTTGGGTGGGTTATATGAGTATATTTTGTTACTTGAATTGCTTTAATTGATTTCATCATGGGAGAACCTTATTCG 10925
λ3  TAGTTGTTGGGTGGGTTATATGAGTATATTTTGT-ACTTGAATTGCTTTAATTGATTTCATCATGGAAGAACCTTATTCG  7746

                   18900               18920               18940               18960
λ1  ATATTATTTATATTCTTACTTATGATGAAAACTGTGTGTCAGCACTCATTTATATAGATAAGGGCTA-TTAGAACGGCTA 11004
λ3  ATATTATTTATATTCCTACTTATGATGAAAACTGTGTGTCAGCACTCATTTATATAGATAAGGGCTAATTAGAACTGCTA  7826

                   18980               19000               19020
λ1  AATTAAACTGAAGAATTAGATTATACAACTGTTTGGACCAAACTTTATTGACTAAAGAATTC 11066
λ3  AATTAAACTAAAGAATTAGATTATACAACTGTTTGGACCAAACTTTATTGACTAAAGAATTC  7888


